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Tracage géenetique des invasions : de quoi parle-t-on ?
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Les étapes d'une invasion et leurs conséquences géneétiques
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Les etapes d'une invasion et leurs consequences génetiques

>

Deux types de population dans la region d'origine
Variants genetiques differents

Taille de I'aire de distribution ¥

- S Emprunté a S. Sherpa,
Thése 2019, Univ Grenoble




Les etapes d'une invasion et leurs consequences génetiques
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Les etapes d'une invasion et leurs consequences génetiques
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Les etapes d'une invasion et leurs consequences génetiques
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Principe de I'éetude géenetique d'une bio-invasion

On caractérise la diversité geneétique dans les regions natives et envahies
marqueurs mitochondriaux — suivi des lignees maternelles
marqueurs nucléaires — analyses de genétique des populations

Les analyses statistiques permettent de construire les scénarios a posteriori
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Histoire de l'invasion mondiales de deux
scolytes du genre Xylosandrus




Projet SAMFIX : élucider I'histoire de l'invasion de deux
scolytes

: 2003 en Italie

Xylosandrus compactus: 2011 en Italie

Xylosandrus compactus




Des caracteéeristiques communes favorisant lI'invasion (1)

* De tres petites especes (< 3mm)
* Vivent cachés dans des galeries sous I'écorce

(détection visuelle difficile)
e Sont transportés passivement avec les plantes

(commerce international)

0 mm 1




Des caracteéristiques communes favorisant lI'invasion (2)

Se nourrissent de champignons qu'ils cultivent dans les galeries

(utilisation facilitée de nombreuses especes de plantes)

Reproduction consanguine tres majoritaire (pas de difficulté a trouver un partenaire)

Les femelles non fécondées peuvent produire une descendance male

Pas de diminution de la valeur sélective avec la perte de diversité génétique




Deux especes originaires d'Asie et envahissantes
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Histoire de X. compactus : identification de 3 lignées
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Histoire de X. compactus : identification de 3 lignées
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Histoire de X. compactus : 3 événements de colonisation
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Une seule arrivée en Europe suivie de dispersion intra continentale
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Histoire de X. crassiusculus : un complexe d'especes ?

« 2 groupes ("clusters") tres differenties
« Une forte diversité par rapport a X. compactus, y compris dans les régions envahies
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Histoire de X. crassiusculus : un complexe d'espéeces ?

« 2 groupes ("clusters") tres differenties
« Une forte diversité par rapport a X. compactus, y compris dans les régions envahies
(50 variants mitochondriaux)
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Histoire de X. crassiusculus : un complexe d'espéeces ?

« 2 groupes ("clusters") tres differenties
« Une forte diversité par rapport a X. compactus, y compris dans les régions envahies
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Histoire de X. crassiusculus : un complexe d'espéeces ?

« 2 groupes ("clusters") tres differenties
« Une forte diversité par rapport a X. compactus, y compris dans les régions envahies
(50 variants mitochondriaux)
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Histoire de X. crassiusculus : 3 invasions en Europe ?
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Conclusions : des histoires trés differentes pour
ces deux especes

X. compactus, une faible diversité génétique et une histoire globale simple
* Trois événements de colonisation dans le monde
* Une seule arrivée en Europe, suivie de dispersions intra-continentales

* Implication forte de la région de Shanghai, probablement lié¢ au commerce de plantes

, une forte diversité génétique et une histoire complexe
* Une espece tres structurée, deux clusters difféerentiés
* Des invasions multiples sur les différents continents

* Probablement 3 arrivées indépendantes en Europe (I'ltalie n'est pas a |'origine des autres
populations)

* A nouveau forte implication de la région de Shanghai
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